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EcoRI (23)  Sdal (38)
Notl (2) Xbal (19) BamHI (29) Spel (45)
1 GCGGCCGCGTCGACGATATCTAGAATTCGGATCCTGCAGGGCCCACTAGTGGAGCCGAGAGTAATTCATACAAAAGGACTCGCCCCTGCCTTGGGGAATC

101 CCAGGGACCGTCGTTAAACTCCCACTAACGTAGAACCCAGAGATCGCTGCGTTCCCGCCCCCTCACCCGCCCGCTCTCGTCATCACTGAGGTGGAGAAGA

Agel (289)
201 GCATGCGTGAGGCTCCGGTTCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGACAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACCGGTGCCTAG

301 AGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCCG

401 TGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGgtaagtgccgtgtgtggttcccgegggectggectcetttacgggttatggeccttgegt

BstXI (522)
501 gccttgaattacttccatgcccctggctgcagtacgtgattcttgatcccgagettcgggttggaagtgggtgggagagttcgaggecttgegecttaagg

601 agccccttcgectcgtgettgagttgaggectggettgggegetggggecgecgegtgetaatctggtggecaccttcgegectgtctegetgettteget

Pvull (734) BglII (781)
701 aagtctctagccatttaaaatttttgataaccagctgcgacgctttttttctggcgagatagtcttgtaaatgcgggccaagatctgcacactggtattt

801 cggtttttggggccgcgggcggcgacggggcccgtgegtcccagegecacatgttcggegaggeggggectgecgagegeggeccaccgagaatcggacgggg

901 gtagtctcaaactggccggectgctctggtgectggectecgegecgecgtgtatcgecccgecctgggecggecaaggctggeccggteggcaccagttgeg

Sacl (1043)
1001 tgagcggaaagatggccgcttcccggecctgetgcagggagctcaaaatggaggacgcggcgcccgggagagcgggcgggtgagtcacccacacaaagga

Xhol (1180)
1101 aaagggcctttccttcctcatccgtegettcatgtgactccacggagtaccgggecgecgtccaggecacctegattagttctcgagettttggagtacgtce

1201 gtctttaggttggggggaggggttttatgcgatggagtttccccacactgagtgggtggagactgaagagttaggccagecttggcacttgatgtaattct

1301 ccttggaatttgccctttttgagtttggatcttgectcattctcaagectcagacagtggttcaaagtttttttcttccatttcagGTGTCGTGAAAACT

Ncol (1415)
1401 ACCCCTAAAAGCCACCATGGAAATCAAGGTGCTGTTTGCCCTCATCTGTATTGCTGTTGCTGAGGCAAAACCCACTGAAATCAATGAAGACCTCAATATA
—- | E | K V L FA L I C I AV AEAI KT PTTEINTEDTLN I

BgllI (1530)
1501 GCTGCTGTGGCCTCCAACTTTGCCACCACAGATCTTGAGACTGACCTGTTCACCAACTGGGAGACCATGAATGTGATTAGCACTGACACAGAGCAGGTGA
29 AAV A SNTFATTODLETDTLTFTNWETMNV I STDTEAQYV

1601 ACACAGATGCTGACAGGGGCAAGCTGCCTGGCAAAAAACTCCCCCCAGATGTCCTGAGGGAGCTGGAGGCCAATGCCAGAAGGGCTGGTTGCACAAGAGG
62PN T D A D RG K L PG KK L P PDV LU RETLTEANARI RAGTCTRSG
1701 CTGCCTCATTTGCCTCTCCCACATTAAGTGCACCCCTAAGATGAAGAAATTTATCCCTGGCAGGTGCCACACTTATGAAGGTGAAAAGGAGTCTGCTCAG

%5 C L I C L SH I KCTU®PKMIKT K F I PGRZ CHTYEGTETZKTESANA Q
1801 GGAGGGATTGGAGAGGCAATTGTTGATATCCCAGAGATTCCTGGCTTCAAGGATAAGGAGCCACTGGACCAGTTTATTGCTCAAGTGGACCTCTGTGCTG
129 G G | G E A I VD I P E I PG F KDIKEWPLDA QTF I AQVDLTCA

1901 ATTGCACCACTGGCTGTCTGAAGGGCCTTGCCAATGTCCAGTGCTCTGACCTCCTGAAGAAGTGGCTTCCCCAGAGGTGTACCACTTTTGCCAGCAAGAT

2D C T T G C L K G L ANV QC SDULULIKIKWILZPQRTCTTTFASK I
Nhel (2049)

2001 TCAGGGTAGGGTGGACAAAATCAAGGGTCTGGCTGGGGACAGATGATAGCTAGCTGGCCAGACATGATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACCACAA

195 Q G RV D K I K G L A G D R e

2101 CTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAACAA

2201 TTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTATGGAATTAATTCTAAAATAC
|

2301 AGCATAGCAAAACTTTAACCTCCAAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCATAGGCATCAGGGGCTGTTGCCAATGTGCATT
2401 AGCTGTTTGCAGCCTCACCTTCTTTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAGCTCTTCATTTCTTTATGTTTTAAATGCACTG
Sspl (2528)

2501 ACCTCCCACATTCCCTTTTTAGTAAA;}ATTCAGAAATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAATGTTTTTTATTAGGCAGAATCCAGATGCTCA

2601 AGGCCCTTCATAATATCCCCCAGTTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGGACAGCAAGAAAGCGAGCTTCTAGCTTATCC

2701 TCAGTCCTGCTCCTCTGCCACAAAGTGCACGCAGTTGCCGGCCGGGTCGCGCAGGGCGAACTCCCGCCCCCACGGCTGCTCGCCGATCTCGGTCATGGCC
125 ¢« D Q E E AV FHV CNGAUPD RILATFERGWPQEG I ETMA

2801 GGCCCGGAGGCGTCCCGGAAGTTCGTGGACACGACCTCCGACCACTCGGCGTACAGCTCGTCCAGGCCGCGCACCCACACCCAGGCCAGGGTGTTGTCCG
914P G S A DR FNT SV YV ESWEAYLEDULGH RVWVWATLTNTDP

SgrAl (2956)

2901 GCACCACCTGGTCCTGGACCGCGCTGATGAACAGGGTCACGTCGTCCCGGACCACACCGGCGAAGTCGTCCTCCACGAAGTCCCGGGAGAACCCGAGCCG

84 v v Q b Q V A S I F L TVDD RVVY GATFDUDTEV FDU RSTFSGTLR




3001

24 D TW F EV AGAVD RATILVPVASTLIKAM--

3101

3201

3301

3401

3501

3601

3701

3801

3901

GTCGGTCCAGAACTCGACCGCTCCGGCGACGTCGCGCGCGGTGAGCACCGGAACGGCACTGGTCAACTTGGCCATGATGGCTCCTCCTGTCAGGAGAGGA

AAGAGAAGAAGGTTAGTACAATTGCTATAGTGAGTTGTATTATACTATGCAGATATACTATGCCAATGATTAATTGTCAAACTAGGGCTGCAGGTTAATT

AAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACA
el

AAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGAC

CCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTT

CGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACT

TATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACAC

TAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGC

GGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACG

AAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGGCTAGTTAATTAACATTTAAATCA




	Map
	Sequence



