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Pvul (7)
Sefl (6)
1 GGATCTGCGATCGCTCCGGTGCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGAGAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACGGGTGCCTA

101 GAGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCC

Psp1406I (203) HindIII (245) Bsu36I (291)
201 GTGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGCTGAAGCTTCGAGG
301
NgoMIV (441)
401
Agel (552)
501 CTGAGATCACCGGTAGGAGGGCCATCATGAGACAGACTTTGCCTTGTATCTACTTT
> 1I*» M R Q T L P C I Y F
ApaLlI (650)
Dralll (644)

601 TGGGGGGGCCTTTTGCCCTTTGGGATGCTGTGTGCATCCTCCACCACCAAGTGCACTGTTAGCCATGAAGTTGCTGACTGCAGCCACCTGAAGTTGACTC
11w 6 G L L P FGMLCASSTTH KT CTV SHEVADTEC CSHILIK LT
Acc65I (701)

701 AGGTACCCGATGATCTACCCACAAACATAACAGTGTTGAACCTTACCCATAATCAACTCAGAAGATTACCAGCCGCCAACTTCACAAGGTATAGCCAGCT

44¥Q V P D D L P TN I TV LNULTHN QLR RRLPAANT FTRY SQ L
Xceml (826)

801 AACTAGCTTGGATGTAGGATTTAACACCATCTCAAAACTGGAGCCAGAATTGTGCCAGAAACTTCCCATGTTAAAAGTTTTGAACCTCCAGCACAATGAG

77#. T S LDV G FNT I SK L EU®PELT CQKLPMILI KV LNTILAG QHNE

901 CTATCTCAACTTTCTGATAAAACCTTTGCCTTCTGCACGAATTTGACTGAACTCCATCTCATGTCCAACTCAATCCAGAAAATTAAAAATAATCCCTTTG

111 L S Q L S D K T F A FCTNLTEULMHILMSNIS I Q K I K NN P F
BglII (1025)

1001 TCAAGCAGAAGAATTTAATCACATTAGATCTGTCTCATAATGGCTTGTCATCTACAAAATTAGGAACTCAGGTTCAGCTGGAAAATCTCCAAGAGCTTCT

144y K Q K N L I T L DL SHNSGULSSTH K LGTNOQVQLENILA QTETLL
Eco4711I (1121)

1101 ATTATCAAACAATAAAATTCAAGCGCTAAAAAGTGAAGAACTGGATATCTTTGCCAATTCATCTTTAAAAAAATTAGAGTTGTCATCGAATCAAATTAAA

177k L S N N K I Q A L K S EE LD I FANSSLIKI KLTETLZSSNA QI K

SandlI (1268)

1201 GAGTTTTCTCCAGGGTGTTTTCACGCAATTGGAAGATTATTTGGCCTCTTTCTGAACAATGTCCAGCTGGGTCCCAGCCTTACAGAGAAGCTATGTTTGG

211 E F S P G C FHA I G RLFGULT FILNNVQLSG®PSLTTETZKLTCL

1301 AATTAGCAAACACAAGCATTCGGAATCTGTCTCTGAGTAACAGCCAGCTGTCCACCACCAGCAATACAACTTTCTTGGGACTAAAGTGGACAAATCTCAC

244 E L AN T S I RN L S L SN SQULSTTSNTTFILGTULIKWTNILT

1401 TATGCTCGATCTTTCCTACAACAACTTAAATGTGGTTGGTAACGATTCCTTTGCTTGGCTTCCACAACTAGAATATTTCTTCCTAGAGTATAATAATATA

277 M L D L S YNNULNVV GND S FAWLUPOQLTEYFFLETYNNI

Acc65I (1543)

1501 CAGCATTTGTTTTCTCACTCTTTGCACGGGCTTTTCAATGTGAGGTACCTGAATTTGAAACGGTCTTTTACTAAACAAAGTATTTCCCTTGCCTCACTCC

31 Q H L F S HS LHGULTFNVIRYLNULI KU RS ST FTI KA QS I S LA S L

1601 CCAAGATTGATGATTTTTCTTTTCAGTGGCTAAAATGTTTGGAGCACCTTAACATGGAAGATAATGATATTCCAGGCATAAAAAGCAATATGTTCACAGG

344kP K | DD F S FQWLIKZ CULTEHTILNMMETDND I PG I K SNMTFTG

1701 ATTGATAAACCTGAAATACTTAAGTCTATCCAACTCCTTTACAAGTTTGCGAACTTTGACAAATGAAACATTTGTATCACTTGCTCATTCTCCCTTACAC

377 L I N LK YL SL SNSTFTSULRTILTNTETTFV SLAHSUPILH

Scal (1871)
1801 ATACTCAACCTAACCAAGAATAAAATCTCAAAAATAGAGAGTGATGCTTTCTCTTGGTTGGGCCACCTAGAAGTACTTGACCTGGGCCTTAATGAAATTG
411 | L N L T K N K I S K I ESDATFSW LGHULEV LDTULSGTULNE I
Xbal (1931)

1901 GGCAAGAACTCACAGGCCAGGAATGGAGAGGTCTAGAAAATATTTTTGAAATCTATCTTTCCTACAACAAGTACCTGCAGCTGACTAGGAACTCCTTTGC

444¥G Q E L T G Q EW R G L EN I F E I ' YL SYNJZKY LQLTRNSTFA

2001 CTTGGTCCCAAGCCTTCAACGACTGATGCTCCGAAGGGTGGCCCTTAAAAATGTGGATAGCTCTCCTTCACCATTCCAGCCTCTTCGTAACTTGACCATT

477 L V P S L Q R LM LRI RVALIKNVDSSU®PSUPFQPLI RNILTI

BspLUI11I (2140)

2101 CTGGATCTAAGCAACAACAACATAGCCAACATAAATGATGACATGTTGGAGGGTCTTGAGAAACTAGAAATTCTCGATTTGCAGCATAACAACTTAGCAC

511 L D L S NNN I AN I NDUDMIULESGLEZKULTE Il LDILIO QHNNILA

2201 GGCTCTGGAAACACGCAAACCCTGGTGGTCCCATTTATTTCCTAAAGGGTCTGTCTCACCTCCACATCCTTAACTTGGAGTCCAACGGCTTTGACGAGAT

544#kR L W K HANUPGSGP I Y FLKSGULSHTILH 1T LNULTESNSGTFDE I

BbsI (2310) Clal (2340)
2301 CCCAGTTGAGGTCTTCAAGGATTTATTTGAACTAAAGATCATCGATTTAGGATTGAATAATTTAAACACACTTCCAGCATCTGTCTTTAATAATCAGGTG
577 PV EV F KDL F E LK I I'DLGLNNILNTILUPASVYVFNNAGQUV
Xmnl (2450)
2401 TCTCTAAAGTCATTGAACCTTCAGAAGAATCTCATAACATCCGTTGAGAAGAAGGTTTTCGGGCCAGCTTTCAGGAACCTGACTGAGTTAGATATGCGCT
611 S L K S L N L Q KN L I T SV EKI KV FGPATFI RNILTETLTUDMTR R



BbrPI (2516)
2501 TTAATCCCTTTGATTGCACGTGTGAAAGTATTGCCTGGTTTGTTAATTGGATTAACGAGACCCATACCAACATCCCTGAGCTGTCAAGCCACTACCTTTG
G44*F N P F D C T C E S | AW FV NW I NETHTNIPETLTSTSHYTLSC
2601 CAACACTCCACCTCACTATCATGGGTTCCCAGTGAGACTTTTTGATACATCATCTTGCAAAGACAGTGCCCCCTTTGAACTCTTTTTCATGATCAATACC
677 N T P PH YH G F PV RL FDTSSCIKUDSAUZPTFELTFFM I NT
BsaBI (2711)
2701 AGTATCCTGTTGATTTTTATCTTTATTGTACTTCTCATCCACTTTGAGGGCTGGAGGATATCTTTTTATTGGAATGTTTCAGTACATCGAGTTCTTGGTT
711 'S | L L I F I F I V L L I'H F EGWU R I SFYWNVSVHTZRYVLG
BamHI (2832) Ndel (2872)
2801 TCAAAGAAATAGACAGACAGACAGAACAGTTTGGATCCTATCCCTATGATGTGCCAGACTATGCTGGCTATCCATATGATGTTCCTGATTATGCTGGATA
744vF K E I D RQ T EQ FG SYPYDVZPDJYAGTYTPYDVZPDYAG.Y
Msel (2935)
Nhel (2929)

2901 CCCTTATGATGTGCCAGACTATGCCTAAAGCTAGCTGGCCAGACATGATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACCACAACTAGAATGCAGTGAAAAAA
777 P Y D V P D Y A e

Hpal (3067)
3001 ATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAACAATTGCATTCATTTTATGTTT

EcoRI (3163)
3101 CAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTATGGAATTCTAAAATACAGCATAGCAAAACTTTAACCTCC
- -

3201 AAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCATAGGCATCAGGGGCTGTTGCCAATGTGCATTAGCTGTTTGCAGCCTCACCTTCT

Sapl (3345)
3301 TTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAGCTCTTCATTTCTTTATGTTTTAAATGCACTGACCTCCCACATTCCCTTTTTAGT

Swal (3416)
3401 AAAATATTCAGAAATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAATGTTTTTTATTAGGCAGAATCCAGATGCTCAAGGCCCTTCATAATATCCCCCAG

3501 TTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGGACAGCAAGAAAGCGAGCTTCTAGCTTTAGTTCCTGGTGTACTTGAGGGGGATG
414 ¢ N R T Y K L P |
Sacl (3677)
3601 AGTTCCTCAATGGTGGTTTTGACCAGCTTGCCATTCATCTCAATGAGCACAAAGCAGTCAGGAGCATAGTCAGAGATGAGCTCTCTGCACATGCCACAGG
1334L E E I T T KV LK GNWME I LV FCDUWPAYDS S I L ERT CMGTCP
BstXI (3706)
3701 GGCTGACCACCCTGATGGATCTGTCCACCTCATCAGAGTAGGGGTGCCTGACAGCCACAATGGTGTCAAAGTCCTTCTGCCCGTTGCTCACAGCAGACCC
%4 S VvV R I S RDV EDSYPH RVAV I TDFDJIKI QGNSVA SG
Stul (3841)
3801 AATGGCAATGGCTTCAGCACAGACAGTGACCCTGCCAATGTAGGCCTCAATGTGGACAGCAGAGATGATCTCCCCAGTCTTGGTCCTGATGGCCGCCCCG
654 I A Il A EACV TV RG I YAE I HVAS 1 I EGTIKTR R I A AG
Bbsl (3987)
Xmnl (3983)
3901 ACATGGTGCTTGTTGTCCTCATAGAGCATGGTGATCTTCTCAGTGGCGACCTCCACCAGCTCCAGATCCTGCTGAGAGATGTTGAAGGTCTTCATGATGG
3 v H H K NDEY LMT I K ETAV EV LELDAI QQS I N FTK M--——
Asel (4049)
4001 CCCTCCTATAGTGAGTCGTATTATACTATGCCGATATACTATGCCGATGATTAATTGTCAAAACAGCGTGGATGGCGTCTCCAGCTTATCTGACGGTTCA
-

Sacl (4106)
4101 CTAAACGAGCTCTGCTTATATAGACCTCCCACCGTACACGCCTACCGCCCATTTGCGTCAATGGGGCGGAGTTGTTACGACATTTTGGAAAGTCCCGTTG

Spel (4204)
4201 ATTTACTAGTCAAAACAAACTCCCATTGACGTCAATGGGGTGGAGACTTGGAAATCCCCGTGAGTCAAACCGCTATCCACGCCCATTGATGTACTGCCAA
S -

SnaBI (4332)
4301 AACCGCATCATCATGGTAATAGCGATGACTAATACGTAGATGTACTGCCAAGTAGGAAAGTCCCATAAGGTCATGTACTGGGCATAATGCCAGGCGGGCC

Ndel (4437)
4491 ATTTACCGTCATTGACGTCAATAGGGGGCGTACTTGGCATATGATACACTTGATGTACTGCCAAGTGGGCAGTTTACCGTAAATACTCCACCCATTGACG

4501 TCAATGGAAAGTCCCTATTGGCGTTACTATGGGAACATACGTCATTATTGACGTCAATGGGCGGGGGTCGTTGGGCGGTCAGCCAGGCGGGCCATTTACC

Pacl (4623)

Sdal (4615) BspLUI1I (4633)
4601 GTAAGTTATGTAACGCCTGCAGGTTAATTAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCA
-

4701 TAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGA

4801 AGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCT




4901

5001

5101

5201

5301

5401
5501

ApalLl (4947)
GTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCG

TCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTC

TTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTT

GATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTT

Eagl (5383)
Pacl (5363) Swal (5372) Notl (5382)
TTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGGCTAGTTAATTAACATTTAAATCAGCGGCCGCAATAAAATAT

CTTTATTTTCATTACATCTGTGTGTTGGTTTTTTGTGTGAATCGTAACTAACATACGCTCTCCATCAAAACAAAACGAAACAAAACAAACTAGCAAAATA
GGCTGTCCCCAGTGCAAGTGCAGGTGCCAGAACATTTCTCTATCGAA
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