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Pvul (7)
Sgfl (6)
1 GGATCTGCGATCGCTCCGGTGCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGAGAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACGGGTGCCTA

101 GAGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCC

HindIII (245)
Psp14061 (203) Pvull (239) Bsu36l (291)
201 GTGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGCTGAAGCTTCGAGG

301

NgoMIV (441)
Nael (441)
401

Ncol (560)
BstEII (555)
KasI (535) Agel (552) BstXI (582)
501 CTGAGATCACCGGTCACCATGGAATCCAACTACTCCATCCATCTGAATGGATCAGA
- 1M E S N Y S I HL NG S E
BamHI (638) Spel (696)
601 AGTGGTGGTTTATGATTCTACCATCTCCAGAGTTCTGTGGATCCTCTCAATGGTGGTTGTCTCCATCACTTTCTTCCTTGGTGTGCTGGGCAATGGACTA
13 vv VyYy  bpsSTI SRVLWI L SMVVVS I TFTFLGVLGNGL
BspEI (719)
701 GTGATTTGGGTAGCTGGATTCCGGATGCCACACACTGTCACCACTATCTGGTATCTGAATCTAGCATTGGCTGACTTTTCTTTCACAGCAACTCTACCAT
47 V. | W V A G F R M P HTVTTI WY LNULALADTFSTFTATTLP
Dralll (865) BbsI (898)
801 TCCTTCTTGTTGAAATGGCTATGAAAGAAAAATGGCCTTTTGGCTGGTTCCTGTGTAAATTAGTTCACATTGTGGTAGATGTAAACCTGTTTGGAAGTGT
80F L L VE M A M K E KWZ®PFGWTFULT CIKTULVHI VVDVNTLTFGSV
901 CTTCTTGATTGCTCTCATTGCCTTGGACCGCTGCATTTGTGTTCTGCATCCAGTCTGGGCTCAGAACCACCGCACTGTGAGCCTGGCTAGGAAGGTGGTT
113 F L I A L I AL DRT CI CVLHPVWAIQNUHRTVSLARIK VYV
Bsp120I (1003) EcoRI (1064) BsrGI (1087)
1001 GTTGGGCCCTGGATTTTTGCTCTGATTCTCACTTTGCCCATTTTTATTTTCTTGACTACTGTTAGAATTCCTGGAGGAGATGTGTATTGTACATTCAACT
147 V. G P W I F AL | L TULZ®P 11 F 1 FLTTVIRI PGGDVYCTTFN
BamHI (1102) SphI (1193)
1101 TTGGATCCTGGGCTCAAACTGATGAAGAAAAGTTGAACACAGCTATCACTTTTGTAACAACTAGAGGGATCATCAGGTTCCTTATTGGTTTCAGCATGCC
180F G S WA Q T D EEKLNTAI TFVTTHR RSGI I RFL I GF S MUP
1201 CATGTCAATTGTTGCTGTTTGCTATGGACTCATTGCTGTCAAGATCAACAGAAGAAACCTTGTTAATTCCAGCCGTCCTTTACGAGTCCTTACAGCAGTT
213 M S I VA V. CY G L I AV K I NRIRNILVNSS SR RZPLIR RVLTAWV
1301 GTGGCTTCCTTCTTTATCTGCTGGTTTCCCTTTCAGCTTGTGGCCCTTTTGGGCACAGTCTGGTTTAAAGAGACATTGCTTAGTGGTAGTTATAAAATTC
247 V. A°S F F | CWF P F QL VALLSGTVWT FIKTETTULLSGS Y K/ I
Hpal (1411)
BspLU11I (1403)
1401 TTGACATGTTTGTTAACCCAACAAGCTCATTGGCTTACTTCAATAGTTGTCTCAATCCGATGCTCTATGTTTTCATGGGCCAGGACTTTCGTGAGAGATT
280k L D M F V N P T S S LAY F NS CLNPMLYVFMSGA QDTFRERF
Pstl (1589)
1501 TATTCATTCCCTGCCTTATAGTCTTGAGAGAGCCCTGAGTGAGGATTCTGGTCAAACCAGTGATTCAAGCACCAGTTCTACTTCACCTCCTGCAGACATT
313 | H S L P Y S L ERALSEDSGAQQTSDS S TS S TS PUPATD.I
Mscl (1649)
Nhel (1643)
1601 GAGTTAAAGGCCCCATGAAGTCTGTGATAAGGGATGGTTTTCAGCTAGCTGGCCAGACATGATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACCACAACTAGA
347F E L K A P o

Hpal (1781)
1701 ATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAACAATTGCA

EcoRI (1877)
1801 TTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTATGGAATTCTAAAATACAGCATAGCA
L -

1901 AAACTTTAACCTCCAAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCATAGGCATCAGGGGCTGTTGCCAATGTGCATTAGCTGTTTG

2001 CAGCCTCACCTTCTTTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAGCTCTTCATTTCTTTATGTTTTAAATGCACTGACCTCCCAC

Sspl  (2116) Swal (2130)
2101 ATTCCCTTTTTAGTAAAATATTCAGAAATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAATGTTTTTTATTAGGCAGAATCCAGATGCTCAAGGCCCTTC

2201 ATAATATCCCCCAGTTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGGACAGCAAGAAAGCGAGCTTCTAGCTTTAGTTCCTGGTGT
414 ¢ N R T Y

Sacl (2391)

2301 ACTTGAGGGGGATGAGTTCCTCAATGGTGGTTTTGACCAGCTTGCCATTCATCTCAATGAGCACAAAGCAGTCAGGAGCATAGTCAGAGATGAGCTCTCT
1364 K L P I L E E I T T KV L KGNMTETI L VF CDZPAYHUDSI I L ER

BstXI (2420)

2401 GCACATGCCACAGGGGCTGACCACCCTGATGGATCTGTCCACCTCATCAGAGTAGGGGTGCCTGACAGCCACAATGGTGTCAAAGTCCTTCTGCCCGTTG
134 C M G C P SV VR 1 SRDVETDS ST YU&PHRVAUVI TDTFUDZ KT QGN




Stul (2555)
2501 CTCACAGCAGACCCAATGGCAATGGCTTCAGCACAGACAGTGACCCTGCCAATGTAGGCCTCAATGTGGACAGCAGAGATGATCTCCCCAGTCTTGGTCC
699 V A S G I A I A EACVTVZRGI YATETI HVASI I EGTHZKTHR
Xmnl (2697)
2601 TGATGGCCGCCCCGACATGGTGCTTGTTGTCCTCATAGAGCATGGTGATCTTCTCAGTGGCGACCTCCACCAGCTCCAGATCCTGCTGAGAGATGTTGAA

364 | A A GV HHKNDTEYLMT I KETAVEVLETLUDI QQS I NTF
BspHI (2705)
BbsI (2701) Asel (2763)
2701 GGTCTTCATGATGGCCCTCCTATAGTGAGTCGTATTATACTATGCCGATATACTATGCCGATGATTAATTGTCAAAACAGCGTGGATGGCGTCTCCAGCT
3 T K M - -y

Sacl (2820)
2801 TATCTGACGGTTCACTAAACGAGCTCTGCTTATATAGACCTCCCACCGTACACGCCTACCGCCCATTTGCGTCAATGGGGCGGAGTTGTTACGACATTTT

Spel (2918)
2901 GGAAAGTCCCGTTGATTTACTAGTCAAAACAAACTCCCATTGACGTCAATGGGGTGGAGACTTGGAAATCCCCGTGAGTCAAACCGCTATCCACGCCCA
-

SnaBI (3046)
3000 TTGATGTACTGCCAAAACCGCATCATCATGGTAATAGCGATGACTAATACGTAGATGTACTGCCAAGTAGGAAAGTCCCATAAGGTCATGTACTGGGCAT

Ndel (3151)
3100 AATGCCAGGCGGGCCATTTACCGTCATTGACGTCAATAGGGGGCGTACTTGGCATATGATACACTTGATGTACTGCCAAGTGGGCAGTTTACCGTAAATA

3200 CTCCACCCATTGACGTCAATGGAAAGTCCCTATTGGCGTTACTATGGGAACATACGTCATTATTGACGTCAATGGGCGGGGGTCGTTGGGCGGTCAGCCA

Pstl (3330)

Sdal (3329)Pacl (3337)  BspLUIII (3347)
3300 GGCGGGCCATTTACCGTAAGTTATGTAACGCCTGCAGGTT AATTAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCG
-

3398 TTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACC

3498 AGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCT

ApaLI (3661)
3598 TTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGLGCC

3698 TTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAG

3798 GCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAA

3898 AAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAA

Pacl (4077) Swal (4086)  NotI (4096)
3998 GAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGGCTAGTTAATTAACATTTAAATC AG

Eagl (4097)
4098 CGGCCGCAATAAAATATCTTTATTTTCATTACATCTGTGTGTTGGTTTTTTGTGTGAATCGTAACTAACATACGCTCTCCATCAAAACAAAACGAAACAA
4198 AACAAACTAGCAAAATAGGCTGTCCCCAGTGCAAGTGCAGGTGCCAGAACATTTCTCTATCGAA
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