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1 GGATCTGCGATCGCTCCGGTGCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGAGAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACGGGTGCCTA

101 GAGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCC

201 GTGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGCTGAAGCTTCGAGG

301
401
Agel (552)
501 CTGAGATCACCGGTCATCATGATGGATCAAGCCAGATCAGCATTCTCTAACTTGTT
> 1*M M D Q AR SAF SN L F

601 TGGTGGGGAACCATTGTCATACACCCGGTTTAGCCTTGCTCGGCAAGTAGATGGAGATAACAGTCATGTGGAGATGAAACTGGCTGCAGATGAAGAAGAA
13 6 G E P L SYT R FSILARQVDGDNSHYVYEMIEKLAADE E E
701 AATGCCGACAATAACATGAAGGCTAGTGTCAGAAAACCCAAGAGGTTTAATGGGAGACTCTGCTTTGCAGCTATTGCACTAGTCATTTTCTTCTTGATTG
47 N A D N NM K A SV RKPK R FNG R RLZCTFAATIT ALV I F F L I

801 GATTCATGAGTGGCTACCTGGGCTATTGTAAGCGTGTAGAACAAAAAGAGGAGTGTGTGAAACTGGCTGAAACGGAGGAGACAGACAAGTCAGAAACCAT
899G F M S G Y L G Y CK RV EQK E ECVIKLATETETETHDI K S ETWM
901 GGAAACAGAGGATGTTCCTACATCATCTCGCTTATATTGGGCAGACCTCAAAACACTGTTGTCAGAGAAGTTGAACTCCATAGAGTTTGCCGACACCATC
113 E T E D V P T S S R L YWAD LK TULULSEJIKTLNS I EFATDT I
1001 AAGCAGCTGAGCCAGAATACATACACTCCTCGTGAGGCTGGATCTCAAAAAGATGAAAGTCTTGCCTATTATATTGAAAATCAGTTCCATGAATTTAAAT
147 K Q L S Q N T YT P REAG SQKDESILAY Y | EN QTFHE FK

1101 TCAGCAAAGTCTGGCGAGATGAACACTATGTGAAGATTCAAGTGAAAAGCAGCATTGGTCAAAACATGGTGACCATAGTGCAGTCAAATGGTAACTTAGA
189FF S K VW R D EH YV K I Q VX S$S I GQNMVT I VQSNUGNTLTD
1201 CCCAGTGGAGTCTCCCGAGGGTTATGTGGCATTCAGTAAACCTACAGAAGTTTCTGGTAAACTGGTCCATGCTAATTTTGGCACTAAAAAGGACTTTGAA
213 P V E S P EG YV A F S K PT EV SGKLVHANTEFGTIKKD F E
1301 GAACTAAGTTATTCTGTGAATGGATCTTTAGTGATTGTTAGAGCAGGGGAAATTACTTTTGCAGAAAAGGTTGCAAATGCCCAAAGCTTTAATGCAATTG
247 E L S Y SV NG S LV IV RAGTE I TFAEIKVANAOQSTFNA I

1401 GTGTCCTCATATACATGGACAAGAATAAATTCCCCGTTGTTGAGGCAGACCTTGCACTCTTTGGACATGCTCATCTAGGAACTGGTGATCCATACACACC
280G V L | Y M D K NK F PV V EADULALTFGHAHLGTGHD P Y TP
1501 TGGCTTTCCTTCTTTCAATCATACTCAGTTTCCGCCATCTCAGTCATCAGGGTTGCCTAATATACCTGTGCAAACAATCTCAAGAGCTGCTGCAGAAAAG
33 G F P S FNHTAQTF®PPSQSSGULUPNTIT PV QT I SRAAATEK
1601 CTATTTGGAAAAATGGAAGGAAGCTGTCCTGCTAGATGGAACATAGATTCTTCATGTAAGCTGGAACTTTCACAGAATCAAAATGTGAAGCTCATTGTGA
347k L F G K M EG S CPAIRWN I DS SCIKLETLSOQNA QNVIK L IV

1701 AAAACGTACTGAAAGAAAGAAGAATACTTAACATCTTTGGAGTTATTAAAGGTTATGAGGAACCAGACCGTTATGTTGTAGTAGGAGCCCAGAGAGACGC
380K N V L K E R R I L N I F GV I K GY EEPD RYVVVGAQURDA
1801 TTTGGGTGCTGGTGTTGCGGCGAAGTCCAGTGTGGGAACAGGTCTTCTGTTGAAACTTGCCCAAGTATTCTCAGATATGATTTCAAAAGATGGATTTAGA
413 L G AGV A AK S SV GTSGLLULIKILAQVFSDMI I SKDG F R
1901 CCCAGCAGAAGTATAATCTTTGCCAGCTGGACTGCAGGCGACTTTGGAGCTGTTGGTGCCACTGAGTGGTTGGAGGGATACCTTTCATCTTTGCATTTAA
447 P S R S I | FA SWTAGUDFGAVGATEWLTESGY L S S L H L

2001 AAGCTTTCACTTATATTAATTTGGATAAAGTTGTCCTTGGTACTAGTAACTTCAAAGTTTCTGCCAGCCCCTTATTATATACACTTATGGGAAAGATAAT
480K A F T Y I N L D K VV LGT SN FIKV SASU®PILULYTIULMGTE K I M
2101 GCAAGATGTAAAGCATCCAGTTGATGGAAAATCTCTATATAGAGACAGCAATTGGATTAGCAAAGTTGAGAAACTTTCCTTTGACAATGCTGCATATCCT
513 Q DV KH PV DG K S LY RDSNW I SKV EZKLSTFDNAAYP
2201 TTCCTTGCATATTCTGGAATCCCAGCAGTTTCTTTTTGTTTTTGTGAGGATGCAGACTATCCTTATTTGGGCACTAGATTGGATACCTATGAGGCATTGA
547 F L A Y S G | P AV S FCFTCEDADYU&®PYLGT RILDTY EAL

2301 CTCAGAAAGTTCCTCAGCTCAACCAAATGGTTCGTACAGCAGCGGAAGTGGCTGGTCAGCTCATTATTAAACTTACCCATGACGTTGAATTGAACCTGGA
50T Q K V P Q L NQ MV RTAAEVAGOQTUL I I K L THDVETULNTILTD
2401 CTATGAGATGTATAACAGCAAACTACTGTCATTTATGAAGGATCTGAACCAGTTCAAAACAGATATCAGGGATATGGGTCTAAGTCTACAGTGGCTGTAT
613 Y EM YN S K L L S FMIKUDLNAQFIKTD I RDMGUL S LAQW LY
2501 TCCGCTCGTGGAGACTACTTCCGTGCTACTTCTAGACTAACAACTGATTTTCATAATGCTGAGAAAACAAACAGATTTGTCATGAGGGAAATCAATGATC
647 S A R G D Y F R AT S RLTTWDFHNATEIZKTN I RTFVMIRTE I ND

2601 GTATTATGAAAGTGGAGTATCACTTCCTGTCGCCCTATGTATCTCCAAGAGAGTCTCCTTTCCGACATATCTTCTGGGGCTCTGGCTCTCACACTCTCTC
68FR I M K V E Y H F L S P YV S PURESUZPTFI RH I FWGSG SHTL S
2701 AGCTTTAGTGGAGAACTTGAAGCTTCGTCAAAAAAATATTACTGCTTTTAATGAAACCCTCTTCAGAAACCAGTTGGCCCTGGCTACTTGGACTATTCAG
713 A LV EN LK L RQKN I TATFNTETIULTFR RN QQLALATWT I Q

Nhel (2865)

2801 GGAGTCGCAAATGCCCTCTCTGGTGACATTTGGAATATTGACAATGAGTTTTAAATTAACATGCAGCTAGCTGGCCAGACATGATAAGATACATTGATGA
747 G V A N A L S G D I W N | DN E F e
2901 GTTTGGACAAACCACAACTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAA

3001 CAAGTTAACAACAACAATTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTATGG
-
3101 AATTCTAAAATACAGCATAGCAAAACTTTAACCTCCAAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCATAGGCATCAGGGGCTGTT

-




3201 GCCAATGTGCATTAGCTGTTTGCAGCCTCACCTTCTTTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAGCTCTTCATTTCTTTATGT

3301 TTTAAATGCACTGACCTCCCACATTCCCTTTTTAGTAAAATATTCAGAAATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAATGTTTTTTATTAGGCAGA

3401 ATCCAGATGCTCAAGGCCCTTCATAATATCCCCCAGTTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGGACAGCAAGAAAGCGAGC

3501 TTCTAGCTTTAGTTCCTGGTGTACTTGAGGGGGATGAGTTCCTCAATGGTGGTTTTGACCAGCTTGCCATTCATCTCAATGAGCACAAAGCAGTCAGGAG
—344 ¢ N R T Y K L P I L E E I T T KV LKU GNME I LV FCD PA
3601 CATAGTCAGAGATGAGCTCTCTGCACATGCCACAGGGGCTGACCACCCTGATGGATCTGTCCACCTCATCAGAGTAGGGGTGCCTGACAGCCACAATGGT
14 Y D S | L E R CM G C P SV V R I S RDVEDSY PHI RV AV | T
3701 GTCAAAGTCCTTCTGCCCGTTGCTCACAGCAGACCCAATGGCAATGGCTTCAGCACAGACAGTGACCCTGCCAATGTAGGCCTCAATGTGGACAGCAGAG
774 D F D KQGNSVASG I A I AEACVTVRG I YATE I HVAS
3801 ATGATCTCCCCAGTCTTGGTCCTGATGGCCGCCCCGACATGGTGCTTGTTGTCCTCATAGAGCATGGTGATCTTCTCAGTGGCGACCTCCACCAGCTCCA
434 | EG T K T R I AAGV HHIKNDEYLMT I K ETAV EV L E L
3901 GATCCTGCTGAGAGATGTTGAAGGTCTTCATGGTGGCCCTCCTATAGTGAGTCGTATTATACTATGCCGATATACTATGCCGATGATTAATTGTCAAAAC
14 D Q Q S I N F T K M- -
4001 AGCGTGGATGGCGTCTCCAGCTITATCTGACGGTTCACTAAACGAGCTCTGCTTATATAGACCTCCCACCGTACACGCCTACCGCCCATTTGCGTCAATGG

4101 GGCGGAGTTGTTACGACATTTTGGAAAGTCCCGTTGATTTACTAGTCAAAACAAACTCCCATTGACGTCAATGGGGTGGAGACTTGGAAATCCCCGTGAG
-

4201 TCAAACCGCTATCCACGCCCATTGATGTACTGCCAAAACCGCATCATCATGGTAATAGCGATGACTAATACGTAGATGTACTGCCAAGTAGGAAAGTCCC

4301 ATAAGGTCATGTACTGGGCATAATGCCAGGCGGGCCATTTACCGTCATTGACGTCAATAGGGGGCGTACTTGGCATATGATACACTTGATGTACTGCCAA

4401 GTGGGCAGTTTACCGTAAATACTCCACCCATTGACGTCAATGGAAAGTCCCTATTGGCGTTACTATGGGAACATACGTCATTATTGACGTCAATGGGCGG

4501 GGGTCGTTGGGCGGTCAGCCAGGCGGGCCATTTACCGTAAGTTATGTAACGCCTGCAGGTTAATTAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAG
-

4601 GAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCG

4701 ACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCC

4801 CTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGT

4901 TCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATT

5001 AGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGA

5101 AGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCG

5201 CAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGGCTAGT

5301 TAATTAACATTTAAATCAGCGGCCGCAATAAAATATCTTTATTTTCATTACATCTGTGTGTTGGTTTTTTGTGTGAATCGTAACTAACATACGCTCTCCA
5401 TCAAAACAAAACGAAACAAAACAAACTAGCAAAATAGGCTGTCCCCAGTGCAAGTGCAGGTGCCAGAACATTTCTCTATCGAA
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