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GGATCTGCGATCGCTCCGGTGCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGAGAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACGGGTGCCTA

GAGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCC

GTGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGCTGAAGCTTCGAGGGGCTCGCATCTCTCCTTCACGCGCCCGCCGCCCTACCTGAGGCC

GCCATCCACGCCGGTTGAGTCGCGTTCTGCCGCCTCCCGCCTGTGGTGCCTCCTGAACTGCGTCCGCCGTCTAGGTAAGTTTAAAGCTCAGGTCGAGACC

GGGCCTTTGTCCGGCGCTCCCTTGGAGCCTACCTAGACTCAGCCGGCTCTCCACGCTTTGCCTGACCCTGCTTGCTCAACTCTACGTCTTTGTTTCGTTT

TCTGTTCTGCGCCGTTACAGATCCAAGCTGTGACCGGCGCCTACCTGAGATCACCGGTCATCATGATGGATCAAGCCAGATCAGCATTCTCTAACTTGTT

TGGTGGGGAACCATTGTCATACACCCGGTTTAGCCTTGCTCGGCAAGTAGATGGAGATAACAGTCATGTGGAGATGAAACTGGCTGCAGATGAAGAAGAA

AATGCCGACAATAACATGAAGGCTAGTGTCAGAAAACCCAAGAGGTTTAATGGGAGACTCTGCTTTGCAGCTATTGCACTAGTCATTTTCTTCTTGATTG

GATTCATGAGTGGCTACCTGGGCTATTGTAAGCGTGTAGAACAAAAAGAGGAGTGTGTGAAACTGGCTGAAACGGAGGAGACAGACAAGTCAGAAACCAT

GGAAACAGAGGATGTTCCTACATCATCTCGCTTATATTGGGCAGACCTCAAAACACTGTTGTCAGAGAAGTTGAACTCCATAGAGTTTGCCGACACCATC

AAGCAGCTGAGCCAGAATACATACACTCCTCGTGAGGCTGGATCTCAAAAAGATGAAAGTCTTGCCTATTATATTGAAAATCAGTTCCATGAATTTAAAT

TCAGCAAAGTCTGGCGAGATGAACACTATGTGAAGATTCAAGTGAAAAGCAGCATTGGTCAAAACATGGTGACCATAGTGCAGTCAAATGGTAACTTAGA

CCCAGTGGAGTCTCCCGAGGGTTATGTGGCATTCAGTAAACCTACAGAAGTTTCTGGTAAACTGGTCCATGCTAATTTTGGCACTAAAAAGGACTTTGAA

GAACTAAGTTATTCTGTGAATGGATCTTTAGTGATTGTTAGAGCAGGGGAAATTACTTTTGCAGAAAAGGTTGCAAATGCCCAAAGCTTTAATGCAATTG

GTGTCCTCATATACATGGACAAGAATAAATTCCCCGTTGTTGAGGCAGACCTTGCACTCTTTGGACATGCTCATCTAGGAACTGGTGATCCATACACACC

TGGCTTTCCTTCTTTCAATCATACTCAGTTTCCGCCATCTCAGTCATCAGGGTTGCCTAATATACCTGTGCAAACAATCTCAAGAGCTGCTGCAGAAAAG

CTATTTGGAAAAATGGAAGGAAGCTGTCCTGCTAGATGGAACATAGATTCTTCATGTAAGCTGGAACTTTCACAGAATCAAAATGTGAAGCTCATTGTGA

AAAACGTACTGAAAGAAAGAAGAATACTTAACATCTTTGGAGTTATTAAAGGTTATGAGGAACCAGACCGTTATGTTGTAGTAGGAGCCCAGAGAGACGC

TTTGGGTGCTGGTGTTGCGGCGAAGTCCAGTGTGGGAACAGGTCTTCTGTTGAAACTTGCCCAAGTATTCTCAGATATGATTTCAAAAGATGGATTTAGA

CCCAGCAGAAGTATAATCTTTGCCAGCTGGACTGCAGGCGACTTTGGAGCTGTTGGTGCCACTGAGTGGTTGGAGGGATACCTTTCATCTTTGCATTTAA

AAGCTTTCACTTATATTAATTTGGATAAAGTTGTCCTTGGTACTAGTAACTTCAAAGTTTCTGCCAGCCCCTTATTATATACACTTATGGGAAAGATAAT

GCAAGATGTAAAGCATCCAGTTGATGGAAAATCTCTATATAGAGACAGCAATTGGATTAGCAAAGTTGAGAAACTTTCCTTTGACAATGCTGCATATCCT

TTCCTTGCATATTCTGGAATCCCAGCAGTTTCTTTTTGTTTTTGTGAGGATGCAGACTATCCTTATTTGGGCACTAGATTGGATACCTATGAGGCATTGA

CTCAGAAAGTTCCTCAGCTCAACCAAATGGTTCGTACAGCAGCGGAAGTGGCTGGTCAGCTCATTATTAAACTTACCCATGACGTTGAATTGAACCTGGA

CTATGAGATGTATAACAGCAAACTACTGTCATTTATGAAGGATCTGAACCAGTTCAAAACAGATATCAGGGATATGGGTCTAAGTCTACAGTGGCTGTAT

TCCGCTCGTGGAGACTACTTCCGTGCTACTTCTAGACTAACAACTGATTTTCATAATGCTGAGAAAACAAACAGATTTGTCATGAGGGAAATCAATGATC

GTATTATGAAAGTGGAGTATCACTTCCTGTCGCCCTATGTATCTCCAAGAGAGTCTCCTTTCCGACATATCTTCTGGGGCTCTGGCTCTCACACTCTCTC

AGCTTTAGTGGAGAACTTGAAGCTTCGTCAAAAAAATATTACTGCTTTTAATGAAACCCTCTTCAGAAACCAGTTGGCCCTGGCTACTTGGACTATTCAG

GGAGTCGCAAATGCCCTCTCTGGTGACATTTGGAATATTGACAATGAGTTTTAAATTAACATGCAGCTAGCTGGCCAGACATGATAAGATACATTGATGA

GTTTGGACAAACCACAACTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAA

CAAGTTAACAACAACAATTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTATGG

AATTCTAAAATACAGCATAGCAAAACTTTAACCTCCAAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCATAGGCATCAGGGGCTGTT

 M   M   D   Q   A   R   S   A   F   S   N   L   F

  G   G   E   P   L   S   Y   T   R   F   S   L   A   R   Q   V   D   G   D   N   S   H   V   E   M   K   L   A   A   D   E   E   E  

 N   A   D   N   N   M   K   A   S   V   R   K   P   K   R   F   N   G   R   L   C   F   A   A   I   A   L   V   I   F   F   L   I   

G   F   M   S   G   Y   L   G   Y   C   K   R   V   E   Q   K   E   E   C   V   K   L   A   E   T   E   E   T   D   K   S   E   T   M

  E   T   E   D   V   P   T   S   S   R   L   Y   W   A   D   L   K   T   L   L   S   E   K   L   N   S   I   E   F   A   D   T   I  
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 E   L   S   Y   S   V   N   G   S   L   V   I   V   R   A   G   E   I   T   F   A   E   K   V   A   N   A   Q   S   F   N   A   I   
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  G   F   P   S   F   N   H   T   Q   F   P   P   S   Q   S   S   G   L   P   N   I   P   V   Q   T   I   S   R   A   A   A   E   K  

 L   F   G   K   M   E   G   S   C   P   A   R   W   N   I   D   S   S   C   K   L   E   L   S   Q   N   Q   N   V   K   L   I   V   

K   N   V   L   K   E   R   R   I   L   N   I   F   G   V   I   K   G   Y   E   E   P   D   R   Y   V   V   V   G   A   Q   R   D   A

  L   G   A   G   V   A   A   K   S   S   V   G   T   G   L   L   L   K   L   A   Q   V   F   S   D   M   I   S   K   D   G   F   R  

 P   S   R   S   I   I   F   A   S   W   T   A   G   D   F   G   A   V   G   A   T   E   W   L   E   G   Y   L   S   S   L   H   L   

K   A   F   T   Y   I   N   L   D   K   V   V   L   G   T   S   N   F   K   V   S   A   S   P   L   L   Y   T   L   M   G   K   I   M

  Q   D   V   K   H   P   V   D   G   K   S   L   Y   R   D   S   N   W   I   S   K   V   E   K   L   S   F   D   N   A   A   Y   P  

 F   L   A   Y   S   G   I   P   A   V   S   F   C   F   C   E   D   A   D   Y   P   Y   L   G   T   R   L   D   T   Y   E   A   L   

T   Q   K   V   P   Q   L   N   Q   M   V   R   T   A   A   E   V   A   G   Q   L   I   I   K   L   T   H   D   V   E   L   N   L   D
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 S   A   R   G   D   Y   F   R   A   T   S   R   L   T   T   D   F   H   N   A   E   K   T   N   R   F   V   M   R   E   I   N   D   

R   I   M   K   V   E   Y   H   F   L   S   P   Y   V   S   P   R   E   S   P   F   R   H   I   F   W   G   S   G   S   H   T   L   S
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GCCAATGTGCATTAGCTGTTTGCAGCCTCACCTTCTTTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAGCTCTTCATTTCTTTATGT

TTTAAATGCACTGACCTCCCACATTCCCTTTTTAGTAAAATATTCAGAAATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAATGTTTTTTATTAGGCAGA

ATCCAGATGCTCAAGGCCCTTCATAATATCCCCCAGTTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGGACAGCAAGAAAGCGAGC

TTCTAGCTTTAGTTCCTGGTGTACTTGAGGGGGATGAGTTCCTCAATGGTGGTTTTGACCAGCTTGCCATTCATCTCAATGAGCACAAAGCAGTCAGGAG

CATAGTCAGAGATGAGCTCTCTGCACATGCCACAGGGGCTGACCACCCTGATGGATCTGTCCACCTCATCAGAGTAGGGGTGCCTGACAGCCACAATGGT

GTCAAAGTCCTTCTGCCCGTTGCTCACAGCAGACCCAATGGCAATGGCTTCAGCACAGACAGTGACCCTGCCAATGTAGGCCTCAATGTGGACAGCAGAG

ATGATCTCCCCAGTCTTGGTCCTGATGGCCGCCCCGACATGGTGCTTGTTGTCCTCATAGAGCATGGTGATCTTCTCAGTGGCGACCTCCACCAGCTCCA

GATCCTGCTGAGAGATGTTGAAGGTCTTCATGGTGGCCCTCCTATAGTGAGTCGTATTATACTATGCCGATATACTATGCCGATGATTAATTGTCAAAAC

AGCGTGGATGGCGTCTCCAGCTTATCTGACGGTTCACTAAACGAGCTCTGCTTATATAGACCTCCCACCGTACACGCCTACCGCCCATTTGCGTCAATGG

GGCGGAGTTGTTACGACATTTTGGAAAGTCCCGTTGATTTACTAGTCAAAACAAACTCCCATTGACGTCAATGGGGTGGAGACTTGGAAATCCCCGTGAG

TCAAACCGCTATCCACGCCCATTGATGTACTGCCAAAACCGCATCATCATGGTAATAGCGATGACTAATACGTAGATGTACTGCCAAGTAGGAAAGTCCC

ATAAGGTCATGTACTGGGCATAATGCCAGGCGGGCCATTTACCGTCATTGACGTCAATAGGGGGCGTACTTGGCATATGATACACTTGATGTACTGCCAA

GTGGGCAGTTTACCGTAAATACTCCACCCATTGACGTCAATGGAAAGTCCCTATTGGCGTTACTATGGGAACATACGTCATTATTGACGTCAATGGGCGG

GGGTCGTTGGGCGGTCAGCCAGGCGGGCCATTTACCGTAAGTTATGTAACGCCTGCAGGTTAATTAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAG

GAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCG

ACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCC

CTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGT

TCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATT

AGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGA

AGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCG

CAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGGCTAGT

TAATTAACATTTAAATCAGCGGCCGCAATAAAATATCTTTATTTTCATTACATCTGTGTGTTGGTTTTTTGTGTGAATCGTAACTAACATACGCTCTCCA
TCAAAACAAAACGAAACAAAACAAACTAGCAAAATAGGCTGTCCCCAGTGCAAGTGCAGGTGCCAGAACATTTCTCTATCGAA

 •   N   R   T   Y   K   L   P   I   L   E   E   I   T   T   K   V   L   K   G   N   M   E   I   L   V   F   C   D   P   A

  Y   D   S   I   L   E   R   C   M   G   C   P   S   V   V   R   I   S   R   D   V   E   D   S   Y   P   H   R   V   A   V   I   T  

 D   F   D   K   Q   G   N   S   V   A   S   G   I   A   I   A   E   A   C   V   T   V   R   G   I   Y   A   E   I   H   V   A   S   

I   I   E   G   T   K   T   R   I   A   A   G   V   H   H   K   N   D   E   Y   L   M   T   I   K   E   T   A   V   E   V   L   E   L

  D   Q   Q   S   I   N   F   T   K   M  

3201

3301

3401

3501

3601

3701

3801

3901

4001

4101

4201

4301

4401

4501

4601

4701

4801

4901

5001

5101

5201

5301
5401

141

110

77

43

10


	Map
	Sequence



