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GGATCTGCGATCGCTCCGGTGCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGAGAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACGGGTGCCTA

GAGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCC

GTGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGCTGAAGCTTCGAGGGGCTCGCATCTCTCCTTCACGCGCCCGCCGCCCTACCTGAGGCC

GCCATCCACGCCGGTTGAGTCGCGTTCTGCCGCCTCCCGCCTGTGGTGCCTCCTGAACTGCGTCCGCCGTCTAGGTAAGTTTAAAGCTCAGGTCGAGACC

GGGCCTTTGTCCGGCGCTCCCTTGGAGCCTACCTAGACTCAGCCGGCTCTCCACGCTTTGCCTGACCCTGCTTGCTCAACTCTACGTCTTTGTTTCGTTT

TCTGTTCTGCGCCGTTACAGATCCAAGCTGTGACCGGCGCCTACCTGAGATCACCGGTCAGCATGCAGAGCACTTCTAATCATCTGTGGCTTTTATCTGA

TATTTTAGGCCAAGGAGCTACTGCAAATGTCTTTCGTGGAAGACATAAGAAAACTGGTGATTTATTTGCTATCAAAGTATTTAATAACATAAGCTTCCTT

CGTCCAGTGGATGTTCAAATGAGAGAATTTGAAGTGTTGAAAAAACTCAATCACAAAAATATTGTCAAATTATTTGCTATTGAAGAGGAGACAACAACAA

GACATAAAGTACTTATTATGGAATTTTGTCCATGTGGGAGTTTATACACTGTTTTAGAAGAACCTTCTAATGCCTATGGACTACCAGAATCTGAATTCTT

AATTGTTTTGCGAGATGTGGTGGGTGGAATGAATCATCTACGAGAGAATGGTATAGTGCACCGTGATATCAAGCCAGGAAATATCATGCGTGTTATAGGG

GAAGATGGACAGTCTGTGTACAAACTCACAGATTTTGGTGCAGCTAGAGAATTAGAAGATGATGAGCAGTTTGTTTCTCTGTATGGCACAGAAGAATATT

TGCACCCTGATATGTATGAGAGAGCAGTGCTAAGAAAAGATCATCAGAAGAAATATGGAGCAACAGTTGATCTTTGGAGCATTGGGGTAACATTTTACCA

TGCAGCTACTGGATCACTGCCATTTAGACCCTTTGAAGGGCCTCGTAGGAATAAAGAAGTGATGTATAAAATAATTACAGGAAAGCCTTCTGGTGCAATA

TCTGGAGTACAGAAAGCAGAAAATGGACCAATTGACTGGAGTGGAGACATGCCTGTTTCTTGCAGTCTTTCTCGGGGTCTTCAGGTTCTACTTACCCCTG

TTCTTGCAAACATCCTTGAAGCAGATCAGGAAAAGTGTTGGGGTTTTGACCAGTTTTTTGCAGAAACTAGTGATATACTTCACCGAATGGTAATTCATGT

TTTTTCGCTACAACAAATGACAGCTCATAAGATTTATATACATAGCTATAATACTGCTACTATATTTCATGAACTGGTATATAAACAAACCAAAATTATT

TCTTCAAATCAAGAACTTATCTACGAAGGGCGACGCTTAGTCTTAGAACCTGGAAGGCTGGCACAACATTTCCCTAAAACTACTGAGGAAAACCCTATAT

TTGTAGTAAGCCGGGAACCTCTGAATACCATAGGATTAATATATGAAAAAATTTCCCTCCCTAAAGTACATCCACGTTATGATTTAGACGGGGATGCTAG

CATGGCTAAGGCAATAACAGGGGTTGTGTGTTATGCCTGCAGAATTGCCAGTACCTTACTGCTTTATCAGGAATTAATGCGAAAGGGGATACGATGGCTG

ATTGAATTAATTAAAGATGATTACAATGAAACTGTTCACAAAAAGACAGAAGTTGTGATCACATTGGATTTCTGTATCAGAAACATTGAAAAAACTGTGA

AAGTATATGAAAAGTTGATGAAGATCAACCTGGAAGCGGCAGAGTTAGGTGAAATTTCAGACATACACACCAAATTGTTGAGACTTTCCAGTTCTCAGGG

AACAATAGAAACCAGTCTTCAGGATATCGACAGCAGATTATCTCCAGGTGGATCACTGGCAGACGCATGGGCACATCAAGAAGGCACTCATCCGAAAGAC

AGAAATGTAGAAAAACTACAAGTCCTGTTAAATTGCATGACAGAGATTTACTATCAGTTCAAAAAAGACAAAGCAGAACGTAGATTAGCTTATAATGAAG

AACAAATCCACAAATTTGATAAGCAAAAACTGTATTACCATGCCACAAAAGCTATGACGCACTTTACAGATGAATGTGTTAAAAAGTATGAGGCATTTTT

GAATAAGTCAGAAGAATGGATAAGAAAGATGCTTCATCTTAGGAAACAGTTATTATCGCTGACTAATCAGTGTTTTGATATTGAAGAAGAAGTATCAAAA

TATCAAGAATATACTAATGAGTTACAAGAAACTCTGCCTCAGAAAATGTTTACAGCTTCCAGTGGAATCAAACATACCATGACCCCAATTTATCCAAGTT

CTAACACATTAGTAGAAATGACTCTTGGTATGAAGAAATTAAAGGAAGAGATGGAAGGGGTGGTTAAAGAACTTGCTGAAAATAACCACATTTTAGAAAG
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GTTTGGCTCTTTAACCATGGATGGTGGCCTTCGCAACGTTGACTGTCTTTAGCCTAGGTCTAGCTCGACATGATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAA

CCACAACTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACC

ATTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAACAATTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACC

TCTACAAATGTGGTATGGAATTCTAAAATACAGCATAGCAAAACTTTAACCTCCAAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCA

TAGGCATCAGGGGCTGTTGCCAATGTGCATTAGCTGTTTGCAGCCTCACCTTCTTTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAG

CTCTTCATTTCTTTATGTTTTAAATGCACTGACCTCCCACATTCCCTTTTTAGTAAAATATTCAGAAATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAA

TGTTTTTTATTAGGCAGAATCCAGATGCTCAAGGCCCTTCATAATATCCCCCAGTTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTG

GACAGCAAGAAAGCGAGCTTCTAGCTTTAGTTCCTGGTGTACTTGAGGGGGATGAGTTCCTCAATGGTGGTTTTGACCAGCTTGCCATTCATCTCAATGA

GCACAAAGCAGTCAGGAGCATAGTCAGAGATGAGCTCTCTGCACATGCCACAGGGGCTGACCACCCTGATGGATCTGTCCACCTCATCAGAGTAGGGGTG

CCTGACAGCCACAATGGTGTCAAAGTCCTTCTGCCCGTTGCTCACAGCAGACCCAATGGCAATGGCTTCAGCACAGACAGTGACCCTGCCAATGTAGGCC

TCAATGTGGACAGCAGAGATGATCTCCCCAGTCTTGGTCCTGATGGCCGCCCCGACATGGTGCTTGTTGTCCTCATAGAGCATGGTGATCTTCTCAGTGG

CGACCTCCACCAGCTCCAGATCCTGCTGAGAGATGTTGAAGGTCTTCATGGTGGCCCTCCTATAGTGAGTCGTATTATACTATGCCGATATACTATGCCG

ATGATTAATTGTCAAAACAGCGTGGATGGCGTCTCCAGCTTATCTGACGGTTCACTAAACGAGCTCTGCTTATATAGACCTCCCACCGTACACGCCTACC

GCCCATTTGCGTCAATGGGGCGGAGTTGTTACGACATTTTGGAAAGTCCCGTTGATTTACTAGTCAAAACAAACTCCCATTGACGTCAATGGGGTGGAGA

CTTGGAAATCCCCGTGAGTCAAACCGCTATCCACGCCCATTGATGTACTGCCAAAACCGCATCATCATGGTAATAGCGATGACTAATACGTAGATGTACT

GCCAAGTAGGAAAGTCCCATAAGGTCATGTACTGGGCATAATGCCAGGCGGGCCATTTACCGTCATTGACGTCAATAGGGGGCGTACTTGGCATATGATA

CACTTGATGTACTGCCAAGTGGGCAGTTTACCGTAAATACTCCACCCATTGACGTCAATGGAAAGTCCCTATTGGCGTTACTATGGGAACATACGTCATT

ATTGACGTCAATGGGCGGGGGTCGTTGGGCGGTCAGCCAGGCGGGCCATTTACCGTAAGTTATGTAACGCCTGCAGGTTAATTAAGAACATGTGAGCAAA

AGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGT

CAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGAT

ACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTG

TGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCA

GCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTG

GTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTG

CAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGG

ATTTTGGTCATGGCTAGTTAATTAACATTTAAATC AGCGGCCGCAATAAAATATCTTTATTTTCATTACATCTGTGTGTTGGTTTTTTGTGTGAATCGTA

ACTAACATACGCTCTCCATCAAAACAAAACGAAACAAAACAAACTAGCAAAATAGGCTGTCCCCAGTGCAAGTGCAGGTGCCAGAACATTTCTCTATCGA
A
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