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GGATCTGCGATCGCTCCGGTGCCCGTCAGTGGGCAGAGCGCACATCGCCCACAGTCCCCGAGAAGTTGGGGGGAGGGGTCGGCAATTGAACGGGTGCCTA

GAGAAGGTGGCGCGGGGTAAACTGGGAAAGTGATGTCGTGTACTGGCTCCGCCTTTTTCCCGAGGGTGGGGGAGAACCGTATATAAGTGCAGTAGTCGCC

GTGAACGTTCTTTTTCGCAACGGGTTTGCCGCCAGAACACAGCTGAAGCTTCGAGGGGCTCGCATCTCTCCTTCACGCGCCCGCCGCCCTACCTGAGGCC

GCCATCCACGCCGGTTGAGTCGCGTTCTGCCGCCTCCCGCCTGTGGTGCCTCCTGAACTGCGTCCGCCGTCTAGGTAAGTTTAAAGCTCAGGTCGAGACC

GGGCCTTTGTCCGGCGCTCCCTTGGAGCCTACCTAGACTCAGCCGGCTCTCCACGCTTTGCCTGACCCTGCTTGCTCAACTCTACGTCTTTGTTTCGTTT

TCTGTTCTGCGCCGTTACAGATCCAAGCTGTGACCGGCGCCTACCTGAGATCACCGGTAGGAGGGCCATCATGAGTCACCTCACACTTCAGCTGCATGTG

GTGATAGCCCTTTATGTGCTCTTCAGATGGTGTCACGGAGGAATCACAAGTATAAACTGCTCTGGTGACATGTGGGTTGAGCCTGGTGAAATTTTTCAGA

TGGGCATGAATGTTTCTATATATTGCCAAGAAGCCCTTAAGCACTGCCGACCAAGGAATCTTTACTTTTATAAAAATGGCTTCAAAGAAGAATTTGATAT

CACAAGGATTAATAGAACAACAGCTCGGATTTGGTATAAAGGCTTTTCGGAACCTCATGCCTATATGCATTGCACTGCTGAATGTCCTGGTCATTTTCAA

GAGACACTGATTTGTGGGAAAGACATTTCCTCTGGACATCCACCGGATGCCCCCAGCAATCTGACATGTGTCATTTATGAATACTCAGGCAACATGACAT

GCACCTGGAACACTGGGAAGCCTACCTACATAGATACCAAGTATATTGTGCATGTGAAGAGTTTGGAGACAGAAGAAGAACAACAATATCTTGCCTCAAG

CTATGTTAAGATCTCCACTGACTCACTGCAAGGCAGCAGGAAGTATTTGGTATGGGTCCAAGCTGTCAATTCCCTAGGCATGGAGAACTCACAACAACTA

CACGTCCATCTGGATGATATAGTGATACCTTCTGCGTCCATCATTTCCAGGGCTGAGACTACAAACGATACTGTACCCAAGACCATAGTTTACTGGAAAA

GCAAAACTATGATTGAGAAAGTATTCTGTGAGATGAGATACAAAACAACAACAAACCAAACGTGGAGTGTTAAAGAATTTGACGCCAATTTCACATATGT

ACAGCAGTCAGAATTCTACCTGGAGCCAGACAGCAAGTATGTATTTCAAGTGCGATGTCAAGAAACTGGTAAAAGAAACTGGCAGCCTTGGAGTTCCCCC

TTTGTCCACCAAACTTCCCAAGAAACTGGTAAAAGAAACTGGCAGCCTTGGAGTTCCCCCTTTGTCCACCAAACTTCCCAGACAGTTTCCCAGGTTACAG

CAAAATCATCCCACGAACCTCAGAAGATGGAGATGCTCAGTGCTACAATCTTCAGAGGACATCCTGCTTCAGGTAATCATCAAGACATTGGACTTTTGTC

GGGAATGGTCTTCTTGGCCATCATGTTGCCGATTTTTTCTCTGATTGGGATATTTAACAGATCACTTCGAATAGGAATTAAAAGAAAAGTTTTACTGATG

ATCCCAAAGTGGCTTTATGAAGATATTCCTAATATGGAAAATAGCAATGTTGCAAAATTATTACAGGAAAAAAGTGTATTTGAGAATGATAATGCCAGTG

AGCAGGCCCTGTATGTGGATCCTGTCCTTACAGAGATAAGTGAAATCTCTCCCCTGGAACACAAACCCACAGATTACAAAGAAGAAAGGCTCACAGGACT

CCTTGAGACAAGAGACTGTCCTCTAGGAATGTTGTCTACCAGTTCTTCTGTTGTGTATATTCCTGACCTCAACACTGGATACAAACCCCAGGTTTCAAAT

GTTCCTCCTGGAGGAAACCTTTTCATTAACAGAGATGAAAGAGACCCTACATCCCTTGAGACCACAGATGACCACTTTGCCAGATTGAAAACATATCCCA

ACTTCCAATTTTCTGCTTCAAGTATGGCTTTACTAAACAAAACACTAATTCTTGATGAATTGTGCCTCGTTTTAAATCAAGGAGAATTCAATTCTCTTGA

CATAAAAAACTCAAGACAGGAGGAAACCAGCATCGTTTTGCAAAGTGACTCACCCAGTGAAACTATCCCAGCGCAGACTCTGTTGTCTGATGAATTTGTC

TCCTGTTTGGCAATTGGGAATGAAGACTTGCCATCTATTAATTCTTACTTTCCACAGAACGTTTTGGAAAGCCATTTCAGTAGAATTTCACTCTTCCAAA

AGTAGACTATGCCATCAAAGTCAAGGTGAGCTAGCTGGCCAGACATGATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACCACAACTAGAATGCAGTGAAAAAA
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ATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAACAATTGCATTCATTTTATGTTT

CAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTATGGAATTCTAAAATACAGCATAGCAAAACTTTAACCTCC

AAATCAAGCCTCTACTTGAATCCTTTTCTGAGGGATGAATAAGGCATAGGCATCAGGGGCTGTTGCCAATGTGCATTAGCTGTTTGCAGCCTCACCTTCT

TTCATGGAGTTTAAGATATAGTGTATTTTCCCAAGGTTTGAACTAGCTCTTCATTTCTTTATGTTTTAAATGCACTGACCTCCCACATTCCCTTTTTAGT

AAAATATTCAGAAATAATTTAAATACATCATTGCAATGAAAATAAATGTTTTTTATTAGGCAGAATCCAGATGCTCAAGGCCCTTCATAATATCCCCCAG

TTTAGTAGTTGGACTTAGGGAACAAAGGAACCTTTAATAGAAATTGGACAGCAAGAAAGCGAGCTTCTAGCTTTAGTTCCTGGTGTACTTGAGGGGGATG

AGTTCCTCAATGGTGGTTTTGACCAGCTTGCCATTCATCTCAATGAGCACAAAGCAGTCAGGAGCATAGTCAGAGATGAGCTCTCTGCACATGCCACAGG

GGCTGACCACCCTGATGGATCTGTCCACCTCATCAGAGTAGGGGTGCCTGACAGCCACAATGGTGTCAAAGTCCTTCTGCCCGTTGCTCACAGCAGACCC

AATGGCAATGGCTTCAGCACAGACAGTGACCCTGCCAATGTAGGCCTCAATGTGGACAGCAGAGATGATCTCCCCAGTCTTGGTCCTGATGGCCGCCCCG

ACATGGTGCTTGTTGTCCTCATAGAGCATGGTGATCTTCTCAGTGGCGACCTCCACCAGCTCCAGATCCTGCTGAGAGATGTTGAAGGTCTTCATGGTGG

CCCTCCTATAGTGAGTCGTATTATACTATGCCGATATACTATGCCGATGATTAATTGTCAAAACAGCGTGGATGGCGTCTCCAGCTTATCTGACGGTTCA

CTAAACGAGCTCTGCTTATATAGACCTCCCACCGTACACGCCTACCGCCCATTTGCGTCAATGGGGCGGAGTTGTTACGACATTTTGGAAAGTCCCGTTG

ATTTACTAGTCAAAACAAACTCCCATTGACGTCAATGGGGTGGAGACTTGGAAATCCCCGTGAGTCAAACCGCTATCCACGCCCATTGATGTACTGCCAA

AACCGCATCATCATGGTAATAGCGATGACTAATACGTAGATGTACTGCCAAGTAGGAAAGTCCCATAAGGTCATGTACTGGGCATAATGCCAGGCGGGCC

ATTTACCGTCATTGACGTCAATAGGGGGCGTACTTGGCATATGATACACTTGATGTACTGCCAAGTGGGCAGTTTACCGTAAATACTCCACCCATTGACG

TCAATGGAAAGTCCCTATTGGCGTTACTATGGGAACATACGTCATTATTGACGTCAATGGGCGGGGGTCGTTGGGCGGTCAGCCAGGCGGGCCATTTACC

GTAAGTTATGTAACGCCTGCAGGTTAATTAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCA

TAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGA

AGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCT

GTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCG

TCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTC

TTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTT

GATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTT

TTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGGCTAGTTAATTAACATTTAAATC AGCGGCCGCAATAAAATAT

CTTTATTTTCATTACATCTGTGTGTTGGTTTTTTGTGTGAATCGTAACTAACATACGCTCTCCATCAAAACAAAACGAAACAAAACAAACTAGCAAAATA
GGCTGTCCCCAGTGCAAGTGCAGGTGCCAGAACATTTCTCTATCGAA
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